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Manuel d’utilisation du Toolkit : enquéte Microbiologie

Se connecter d’abord au Toolkit: il y a deux maniéres pour ce faire:

- par le site web du service de Qualité des Laboratoires (https:/www.wiv-isp.be/QML/index fr.htm);
ensuite sélectionner dans la colonne de gauche sous la rubrique « BIOLOGIE CLINIQUE » « TOOLKIT
BIOLOGIE CLINIQUE »

- ou directement: https://biocli.wiv-isp.be/toolkit/login/login.cfm.

Ensuite introduisez votre numéro de labo et votre mot de passe (Fig. 1). Vous pouvez retrouver votre
numéro de labo sur toute correspondance personnalisée que nous vous envoyons; le mot de passe est le
méme que celui que vous utilisez dans les autres programmes EEQ. Si vous ne connaissez pas ce mot de
passe, vous pouvez le demander soit a votre directeur de labo (qui a regu il y a quelques années une
lettre mentionnant ce mot de passe) soit a vos collegues d’autres programmes EEQ ou envoyer une
demande par e-mail a EQAtoolkit@sciensano.be aprés quoi nous vous enverrons en retour un e-mail qui
reprendra le mot de passe de votre laboratoire.

Ensuite vous cliquez sur la flece pour vous connecter (Fig. 1).

%iensano

EKE/EEQ Toolkit

2  Labonummer/Numéro labo

@  Wachtwoord/Mot de passe

Fig. 1
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A la page suivante vous choisissez le domaine « MICROBIOLOGIE » dans la liste déroulante (Fig. 2).

Choisissez un domaine

ANDROLOGIE

BENCHMARK NGS A
BIOLOGIE MOLECULAIRE - APPLICATIONS DE MICROBIOLOGIE (ART 24bis)
BIOLOGIE MOLECULAIRE - APPLICATIONS DHEMATO ONCOLOGIE (ART 33bis)
BIOLOGIE MOLECULAIRE - HPV [ART 32)

CD34

CHIMIE

COAGULATION

DRUGS OF ABUSE (DOA)

ELECTROPHORESE

FLOW CYTOMETRY

HBA1C

HEMATOLOGIE FROTTIS

HEMATOLOGIE NUMERATION

HEMOGLOBINOPATHIE

HLA DR DQ

IMMUNOESSAIS

IMMUNO-HEMATOLOGIE

MARQUEURS CARDIAQUES

METAUX LOURDS

MICROBIOLOGIE h

MYELOGRAMME

PARASITOLOGIE

POCT CO-oxymétrie

POCT gaz sanguins

POCT GLUCOSE

PROTEINES URINAIRES

SEROLOGIE INFECTIEUSE

SEROLOGIE NON INFECTIEUSE V]
THERAPEUTIC DRUG MONITORING

Fig. 2

A la page suivante choisir « Entrer résultats » (Fig. 3).

EKE/EEQ Toolkit

MICROBIOLOGIE | Sélection du domaine >

Entrer résultats
Imprimer résultats

Fig. 3
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A la page suivante (Fig. 4), vous pouvez choisir, a I'aide des listes déroulantes, I'enquéte et I'échantillon.
Le plus simple est de choisir « Tous les échantillons de cette enquéte », mais vous pouvez choisir chaiue

échantillon séparément si vous le souhaitez. Aprés avoir fait votre choix, vous cliquez sur l'icone
(“Soumettre”) (Fig. 4).

EKE/EEQ Toolkit

MICROBIOLOGIE | Sélection du domaine > Entrer resultats

Entrer résultats

Entrer résultats

Enquéte | v

Echantillon | V|

Fig. 4

Vous arrivez a la page ou vous pouvez introduire vos résultats (Fig. 5). En haut de page : remplir la « Date
de réception » de I'échantillon a I'aide d’une liste déroulante. S’il y a plusieurs échantillons par enquéte,
vous ne devez introduire ces données qu'une fois; le systéme les enregistre et les fait apparaitre
automatiquement pour I'(les) échantillon(s) suivant(s). Vous pouvez également prendre connaissance de
la date de cl6ture de 'enquéte.

MICROBIOLOGIE > 2018/2 > Tous les échantillons

Date Date de récepticn Date de cloture
16/04/2018 O 301042018
Fig. 5

Vous pouvez maintenant introduire les résultats par échantillon (linformation clinique est également
reprise) (Fig. 6).

Il vous est d’abord demandé d’introduire votre méthode d’identification par germe a l'aide d’une liste
déroulante (Fig. 6).

MI6687 (Hémoculture)

Frottis de gorge d'un gargon de 3 ans; clinique relatée chez le généraliste: fidgvre et mal de gor
Nous vous demandons de traiter I'echantillon comme en routine : répondre l'identification jusquau niveau ol vous répondez en routine.

Germe #1

Pas d'application

Méthodes classiques

APl system

Witek 2 (compact)

Phoenix

MicroScan

Micronaut Sy stem

Mald-Taf

Autre (veuillez préciser dans le texte libre)

Fig. 6

Si vous avez utilisé plusieurs techniques pour lidentification d’'un germe donné, vous pouvez choisir
« Autre » (Fig. 6) et le préciser dans le texte libre en bas de page (Fig. 32).
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Pour introduire l'interprétation proprement dite, vous pouvez faire votre choix a partir d’'une liste qui
reprend plusieurs possibilités; il suffit de cocher la réponse de votre choix (Fig. 7).
Germe #1
Technique utilisée pour I'identification ?
Méthodes classiques v
|dentification?
# Pas de croissance
Sous traitée
Absence de pathogénes
Présence de commensaux
Identification partielle
Identification compléte

Autre

Si identification partielle?

s, non fermentants

upe HACEK

Anag
Maoisissure
Levure
Autre
Si identification compléte?

Genre Espéce: | ¥ Sous-espéce: [ ¥
Fig. 7

Si vous choisissez les options « Pas de croissance », « Sous-traitée », « Absence de pathogénes »,
« Présence de commensaux » ou « Autre », les sous-options sous-jacentes pour « Identification partielle »
ou « ldentification compléte » restent grises (il vous est donc impossible de les cocher) (Fig. 7). Si vous
choisissez « Autre », nous vous demandons de le préciser dans le texte libre en bas de page (Fig. 32).
Si vous choisissez I'option « Identification partielle », vous pourrez cocher votre choix dans la liste (les
sous-options deviennent noir a la place de gris) (Fig. 8).

Germe #1

Technique utilisée pour l'identification ?

|Méthndes classigues V|

|dentification?
(C)Pas de croissance

() Sous traitée

(") Absence de pathogénes
() Présence de commensaux
() Identification partielle

(") \dentification compléte

() Autre

gi

identification partielle?
(O Pas de croissance

() Gram + coques

(C) Gram - coques

(C) Gram + bacilles

(") Gram - bacilles

(C) Gram - bacilles, non fermentants
(C) Gram - bacilles, groupe HACEK
()Anaérobies

() Moisissure

(“yLevure

() Autre
Fig. 8
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Si vous choisissez I'option « Identification compléte », vous pourrez introduire le « Genre », I'« Espéce » et
la « Sous-espece » éventuelle (Fig. 9).

Germe #1

)

Technique utilisée pour l'identification ?
[Maldi-Tof v

|dentification?
(") Pas de croissance
() Sous traitée
() Absence de pathogénes
() Présence de commensaux
(") Identification partielle
() Identification compléte
() Autre
Si identification partielle?

Pas de croissance

Lram + cogues

Lram - cogques

ANaero

Moisissure
Levure
Autre
Si identification compléte?

Genre: | DECHLOROMONAS | Espéce: Sous-espéce:
Fig. 9

Ceci s’effectue sur base de listes déroulantes: la liste s’'ouvre dés que vous introduisez une lettre; plus
grand le nombre de lettres vous introduisez, plus petite devient la liste (Fig. 10, Fig. 11).

Si identification compléte?

Genre: ¥ Espéce: E Sous-espéce: E
Envoye 1 outine & un autre laboratoire (de référence) ?

N KANTHOMONAS

= XENOPHILUS

@ O XENORHABDUS
Sioui | XYLAMNIBACTERIUM
[ di XYLANIMICROBIUM
- XYLANIMONAS -
XYLELLA
[Pt XYLOPHILUS

KYNOPHILA

Réinitiali

Fig. 10

Si identification compléte?
Genre: XY Espéce: E Sous-espéce: E

Envoye
N

outine & un autre laboratoire (de référence) ?

XYLANIMICROBIUM
XYLANIMONAS

@ 0 XyYLELLA
Sioui | XYLOPHILUS

[@di XYNOPHILA

Fig. 11
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Aprés que vous ayez introduit le « Genre », il vous est possible d’introduire de la méme fagon I'« Espéce »
et la « Sous-espece » éventuelle. Pour chaque genre vous avez la possibilité de répondre « species »
(Fig. 12).

(e Identification compléte

() Autre
Si identification partielle? ]
Pas de croissance allosaccharophila
a5 de Crolssance .
bestiarum
Gram + coques caviae
Gram - cogues culicicola
. _ encheleia
Gram + bacilles enteropelogenes
Gram - bacilles eucrenophila
hydrophila
Gram - bacilles, non fermentants ig;wthigsmia
, groupe HACEK Jandaei
media
molluscorum
popoffi
Levure punctata
_ salmonicida
Altre schubertii
Si identification compléte? E'Drg'na:
Genre: | AEROMOMAS Espéce: M/Sous—espéce:
trota
Envoyez-vous une telle souche en routine a un autre |yargnii ce)?
Fig. 12

Pour certains genres nous avons également prévu des especes inexistantes, mais qui sont des termes
couramment utilisés tels que, “Coagulase negative staphylococcus” (Anglais), “Candida non-albicans” ou
“Clostridium non-difficile”.

Nous avons également prévu quelques cas spéciaux:
1) pour les Streptococcus species, il existe la possibilité de répondre le « Sérogroupe » (Fig. 13).

Si identification compléte?

Genre:| STREPTOCOCCUS | Espéce;|species V| Sous-espéce:
sérogroupe: |
Envoyez-vous n routine & un autre laboratoire (de référence) ?
(@) Non
(") Oui
Si oui
dans un e
pour conf u I'AB
pour d'aul ez les mentionner dans le commentaire

Est-ce que cet érét d'un point de vue
[ ] Epidémig
[]Dhygién

Soumettre : E

Réinitialiser ech

M/15832 (Ec e)

Frottis de go nme de 67 ans sous immunothérapie pour une maladie de Crohn, con:
pseudomemb
Nous vous d traiter I'échantillon comme en routine : répondre l'identificatiol
Ceci est un {not groupable  |actique.

Fig. 13

N{Ké{:CHM;UQ'UOZEI_}I‘—_IG)TIITIDDUJ}
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2) idem pour la Neisseria meningitidis (Fig. 14).
Si identification compléte?

Genre:| NEISSERIA | Espéce: Sous-gspéce: | v
Sérogroupe: ﬁ

Envoyez-vous
(@) Non
) Oui

Si oui

dans un

ouche en routine a un autre laboratoire (de référence) ?

pour conf

mentionner dans le commentaire

MN<=rx - TOOO>:

pour d'au|

Est-ce que cef V135 a un intérét d'un point de vue
129K
Epid
[]Epidémig None
[]1D'hygigne hospitaliére

Fig. 14

3) et pour 'Haemophilus influenzae (Fig. 15).

Si identification compléte?
Genre:l HAEMOPHILUS | Espéce: |inﬂuenzae Vl Sous-espéce: | v

Sérogroupe:

Mot assayed

Envoyez-vous en routine & un autre laboratoire (de référence) ?
(@) Mon
) Oui

Si oui

dans un &
pour confirmation de D etfou I'AB

pour d'autres raisons (veuillez les mentionner dans le commentaire

Fig. 15

4) Pour les Salmonella nous n’avons retenu que les groupes A a F, les autres groupes sont regroupés
sous « Other ». Vous pouvez choisir avec quels groupes vous avez effectué une agglutination et si
elle était positive ou négative. Dans I'exemple ci-dessous (Fig. 16) nous avons choisi une
agglutination avec A ou E mais pas avec B ou F.

Les boutons ou m vous permettent d’introduire que toutes les agglutinations testées étaient
respectivement positives ou négatives.
Si vous n'avez effectué aucune agglutination, il suffit de cocher la case concernée.
e
Le bouton avec les 2 fleches vous permet de faire un « reset ».

Si identification compléte?

Genre: | SALMONELLA | Espéce: Sous-espéce:

A B C D E F Oter
Tous et © 000 ®0 0 e
® O O O ® O

Tous non : n O

AorEandnotBorF
[]Aucune agglutination effectuée E

Fig. 16
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Si I'échantillon est originaire des selles, la possibilité existe pour répondre les E. coli pathogénes
(Fig. 17).

Si identification compléte?
Genre:| ESCHERICHIA | Espéce: Sous-espéce: | WV
Sérogroupe; [=1= Serotype:

EPEC
Envoyez-vous |EIEC puche en routine a un autre laboratoire (de référence) ?
O Man STEC

() Oui
Fig. 17

Apres la sélection du « Sérogroupe » (Fig. 17), il vous est possible d’introduire le « Sérotype » (Fig.
18).

Gram + bacilles

Gram - bacilles OB/
Gram - bacilles, non fermentan] O6/H16
Gram - bacilles, groupe HACE} gg’;ﬁm
027H7

Moisissure 027/H20
O49/NM

Levure DB3/N12

Autre O78/MH12

) 0128M7

Si identification complete? 0O148/H28

Genre:| ESCHERICHIA | glggi:?\f be: Sous-espéce: | Vv

Sérogroupe: [ETEC | Serotype: [lRialgk0)
_0‘189;’H41

Envoyez-vous une telle souche en routine 3 un autre laboratoire (de référence) ?

Fig. 18

Si I'échantillon concerne la recherche de Clostridium difficile, il vous est également demandé
d’introduire le résultat de la détection de la (des) toxine(s) (Fig. 19).

Si identification compléte?

Genre:| CLOSTRIDIUM | Espéce:|difﬁci|e v| Toxine:
B
Fabricant | V| Trousse Aand B
Ajouter méthode : AorB
Negative

Envoyez-vous une telle souche en routine a un autre laboratoire (de référence) ? Not examined

Fig. 19

En plus du résultat de la détection de la (des) toxine(s), nous vous demandons également
d’introduire le « Fabricant » et la « Trousse » que vous utilisez; vous choisissez d’abord le
« Fabricant » (Fig. 20):

Si identification compléte?

Genre: [ CLOSTRIDIUM | Espéce: | difficile v| Toxine:
Fabricant I Trousse
: . } ALERE HEALTH
Ajouter methode BECTON DICKINSON
BIOMERIEUX .
Envoyez-vous une telle s|0qig Bioconcept (de référence) ?
() Nen DIASORIM
: DRG DIAGNQSTICS
Oou MERIDIAN
Si oui Operan
dans un out énidern| OTHER (PLEASE GIVE DETAILS)
dans un but épidém -
OX0ID
pour confirmation dq QIAGEN
pour d'autres raison R—BIOF‘H{-‘\RM ) ntaire
Sawyon Diagnostics

Fig. 20
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et puis vous pouvez choisir par fabricant la « Trousse » (Fig. 21).

Si vous ne retrouvez pas votre fabricant et/ou trousse dans les listes déroulantes, vous pouvez
répondre « Other » (Fig. 21); dans ce cas nous vous demandons de préciser ce « Other » dans le
texte libre en bas de page (Fig. 32).

Si identification compléte?

Genre: | CLOSTRIDIUM Espéce: |difficile W
| | spece BD ColorPAC Toxin A Test kit ]

Fabricant [BECTON DICKINSON v| Trousse [T

Ajouter méthode :
Fig. 21

Si vous utilisez plus d’'une méthode pour la détection de la (des) toxine(s), vous pouvez 'ajouter par

le bouton (Fig. 22).

Si identification compléte?

Genre: | CLOSTRIDIUM Espéce: |difficile v
| | spece 5D ColotPAC Toxin A Test kit |—)
Fabricant |[BECTON DICKINSON V| Trousse

Ajouter méthode : \
Fig. 22

Il vous est maintenant possible d’introduire un deuxieme fabricant et trousse (Fig. 23).

Si identification compléte?

Genre: | CLOSTRIDIUM | Espéce: | difficile v| Toxine:
Fabricant [BECTON DICKINSON | Trousse [BD ColorPAC Toxin A Test kit |
Fabricant | | Trousse supprimer métnode: ([
Ajouter méthode /
Fig. 23

Vous pouvez ajouter plusieurs méthodes. Si aprés réflexion, vous ne souhaitez quand-méme pas

mentionner une méthode, vous pouvez la supprimer a I'aide du bouton avec la poubelle E (Fig. 24).

Si identification compléte?

Genre: | CLOSTRIDIUM | Espéce: |dificile V| Toxine:
Fabricant [BECTON DICKINSON | Trousse [BD ColorPAC Toxin A Test kit \|
Fabricant | VlTrousse Supprimer méthode : E
Ajouter méthode - /
Fig. 24

Si vous identifiez plus d’un germe dans un échantillon, le bouton (« Ajouter germe ») (en haut a
droite a c6té du numéro d’échantillon) vous permet d’ajouter un 2¢ germe (Fig. 25).

Ajouter
germe :

M{15752 (Hémoculture) /

Fig. 25
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Maintenant apparait « Germe 2 », que vous pouvez répondre de la méme facon que le 1¢ germe. Si
apres réflexion, vous ne souhaitez pas répondre ce germe, vous pouvez le supprimer a l'aide du

bouton (« Supprimer germe ») (en haut a droite a c6té de « Germe 2 ») (Fig. 26).
Supprimer
Germe #2 germe
Technique utilisée pour l'identification ?
\ v

Identification?
(") Pas de croissance
() Sous traitée L\\s
(T Absence de pathogénes
(T Présence de commensaux
() Identification partielle
() Identification compléte
() Autre
Si identification

Si identification compléte?

Genre Espéce: | W

Fig. 26

De la méme fagon vous pouvez ajouter un 3¢, 4¢,... germe.

Ensuite nous vous demandons de répondre a la question de savoir si en routine vous enverriez un
tel échantillon a un autre laboratoire (de référence). Au cas ou vous répondriez « Oui », vous devez
également indiquer la raison. Vous pouvez cochez plusieurs options; si vous cochez « Pour d’autres
raisons »” (Fig. 27) nous vous demandons de le préciser dans le texte libre en bas de la page (Fig.
32).
Si identification complete?
Genre: | | Espéce: Sous-espéce:
Envoyez-vous une telle souche en routine 3 un autre laboratoire (de référence) ?
(yMan
@® Oui
Si oui
[]dans un but épidémiologique

[]pour confirmation de ID et'ou I'AB
pour d'autres raisons (veuillez les mentionner dans le commentaire)

Fig. 27

Ensuite nous vous demandons de répondre a la question sur le possible intérét du germe (Fig. 28).
Si le germe n’a pas d’intérét, vous pouvez laisser ouverte cette question.
Est-ce que cette souche a un intérét d'un point de vue
[[]Epidémiolagique
[[]D’hygiéne hospitaliére

Fig. 28
Vous pouvez maintenant introduire les résultats des autres échantillons de I'envoi de la méme
maniére.

Vous pouvez a tout moment réinitialiser vos résultats pour un échantillon donné a I'aide du bouton
avec les 2 fleches (Fig. 29).

Réinitialiser échantillon -
Fig. 29
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Si des frottis font partie de 'EEQ, ils sont repris sur cette méme page:

- s'il s’agit d’'une coloration de Gram, vous trouverez les différentes options de réponse dans une
liste ou vous pouvez indiquer votre réponse (Fig. 30).

Code réponse:

Cogues & Gram positif
Coques & Gram négatif
Coques & Gram variable
| Bacilles & Gram positif
| Bacilles & Gram négatif
| Bacilles & Gram vaniable
Levures

Absence de germes

Fig. 30

- s'il s’agit de frottis d’'une coloration acido-résistante, vous devez introduire aussi bien la (les)
méthode(s) utilisée(s) que les résultats (Fig. 31).

Si vous n'analysé pas les frottis acido-résistants dans votre laboratoire, vous pouvez
éevidemment laisser ouvert ces champs.

En cliquant sur la touche Ctrl au moment d’introduire vos réponses, il est possible de donner

plusieurs réponses en méme temps pour les frottis. Vous pouvez de cette facon également
décocher des résultats.

Lames

Les laboratoires qui se sont inscrits & 'EEQ d'examen microscopique pour 1a recherche de Mycobactéries re¢oivent, & I'occasion de cette enquéte 1
d'expectoration. Veuillez examiner au moins 100 champs.

Code méthode:

Méthode acido-alcoolo-résistante: Ziehl-Neelsen

Méthode acido-alcoolo-résistante: Ziehl-Meelsen & froid (Kinyoun)

Méthode acido-alcoolo-résistante: Tan-Tiam-Hok

Méthode acido-alcoolo-résistante: Quick TB kit Ral (Armand)

Méthode acido-alcoolo-résistante: autre (veuillez spécifier dans le texte libre)
Méthode de fluorescence: Auramine

Méthode de fluorescence: Acridine

Méthode de fluorescence: autre (veuillez spécifier dans le texte libre)

Autre (veulllez spécifier dans le texte libre)

M/15834

Code réponse:

Négatif

Positif, rares : 1 - 9 bacilles alcolo-acidorésistants/100 champs
Positif 1 + : 10 — 99 bacilles alcolo-acidorésistants/100 champs
Positif 2 + : 1 - 10 bacilles alcolo-acidorésistants/champ
Positif 3 + - > 10 bacilles alcolo-acidorésistants/champ

Fig. 31

Le texte libre en dessous de « Commentaire pour identifications » (Fig. 32) vous permet d’introduire
des remarques, éclaircissements,...concernant les identifications dans leur totalité.
Commentaire pour identifications

Fig. 32

Apres avoir répondu a toutes les questions concernant les identifications, cliquer sur le bouton avec

la fleche (« Soumettre et aller aux antibiogrammes ») pour passer a la page suivante et pour
introduire les résultats des antibiogrammes (Fig. 33).

Soumettre et aller aux antibiogrammes :

Fig. 33

I >

DOC 43/170/F V4 (annexe 1) p. 12/20



Si vous souhaitez effectuer des modifications a vos réponses concernant les identifications, il vous

est possible de retourner a cette page grace au bouton (« Retour aux identifications ») (Fig.
34). Remarquez que si vous avez déja introduit des résultats pour les antibiogrammes, il faut

d’abord cliquer sur @ (“Soumettre”) avant de retourner, sinon ces réponses ne seront pas
enregistrées.

ficati - o . S Soumettre :
Retour aux identifications () : *L'antibingramme ne sera enregistré qu'aprés avoir cliqué sur soumettre a
Fig. 34

Vous pouvez maintenant introduire les résultats des antibiogrammes. La page est ‘ouverte’ sur le
premier antibiotique de la liste pour le premier échantillon (Fig. 35).

() Mon
Répondez-vous cette AB en routine 7 O oui
Ajouter méthode :
Tests de diffusion
Information Resultat
Charge I:l Diamétre -
Méthode | ¥|Brut:
Directive: | hd Expert:
Année: Final:
Détermination de la CMI
Information Resultat
Méthode: | | Détermination de la CMI: _
Directive: | hd Brut:
Année: Expert:
i Soumettre : E
Fig. 35

Vous pouvez introduire un résultat pour les « Tests de diffusion », la « Détermination de la CMI » ou
les deux. Veuillez noter que si vous introduisez une réponse pour un des éléments d’'un des deux
principes de détermination pour un antibiotique donné, vous serez obligé de répondre a tous les
éléments de ce principe (Fig. 36, Fig. 37) (a I'exception de la case « Expert » ; ceci vous pouvez
éventuellement le laisser ouvert). Il existe quelques exceptions : 1) la méthode « Cette souche est
envoyée a un autre laboratoire et/ou centre de référence » ou vous ne pouvez évidemment pas
fournir de résultats et donc vous pouvez laisser ouvert toutes les autres cases et 2) la méthode
« Vancoscreen agar » et la méthode « Milieu de dépistage pour I'oxacilline ou la méthicilline » pour
lesquels il vous est évidemment impossible d’'introduire une « Charge » et un « Diameétre ».

Veuillez remplir toutes les infermations sur le test de diffusion et/ou la
détermination de la CML

Fig. 36
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Pénicillines = Oxacilline

Répondez-vous cette AB en routine ?

Ajouter méthode :
Tests de diffusion

Information

Charge

Méthode

Directive:

Année:

Information
Méthode:
Directive:
Année:

Lot number:

Soumettre : a

Reprendre les données générales de I'AB précédent

Resultat
|12 | Diamétre =¥
Brut:

Expett:

Final:

Resultat
| Détermination de la CMI:

hd Brut:

Expert:
L 1

Final:

La « Méthode », la « Directive », '« Année » (de la directive) et le résultat « Brut », « Expert » et

« Final » peuvent tous

étre introduits a I'aide de listes déroulantes.

La figure ci-dessous montre I'exemple des méthodes de « Tests de diffusion ». Si vous utilisez une
combinaison de plusieurs directives, vous pouvez répondre « Autre » (Fig. 38) et le préciser dans le
texte libre en bas de page (Fig. 51).

M/16071

Disques en papier: Becton Dickinson

Pénicillines = Pénicilline

Disques en papier: Oxoid
Disques en papier: Biorad

Répondez-vous cette AB en routine 7

Ajouter méthode :
Tests de diffusion

Information

Charge

Méthode

Directive:

Année:

Détermination de la CMI
Information
Méthode:
Directive:
Année:

Lot number:

Soumettre : a

Fig. 38

Disques en papier: i2a

Disques en papier: Autre (veulllez remplir le nom dans le texte libre)
Tablettes Rosco: charge classique (Neosensitabs) ("old”)

Tablettes Rosco: charge nouvelle ("new”) (tubes avec ressort)
Sirscan: tablettes Rosco: charge classigue (Meosensitabs) ("old")
Sirscan: tablettes Rosco: charge nouvelle ("new”) (tubes avec ressort)
Sirscan: disques en papier (i2a)

Osiris

Adagio

Vancoscreen agar = -
Milieux de dépistage pour l'oxacilline ou la méthicilline {remplir milieu et fabricant: texte libre

Autre (veuillez remplir la méthode dans le texte libre
Cette souche est envoyée a un autre laboratoire et/ou un centre de référence
o T

e
Final:

Resultat
| W | Détermination de la CMI: | =

hd Brut:
— -

IIIH [dldld

Les cases a c6té de « Diamétre » et « Détermination de la CMI » vous permettent de choisir les
opérateurs : =, <, >, < et 2 (Fig. 39).

Resultat
Diamétre

Fig. 39

Resultat

Détermination de la
CMI:

DOC 43/170/F V4 (annexe 1)
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Dans les cases pour la « Charge », le « Diameétre » et la « Détermination de la CMI » vous devez
introduire des valeurs numériques; a I'exception pour les appareils qui disposent d'une méthode de
dépistage (« screening ») pour la céfoxitine; dans ce cas nous ne vous demandons pas de répondre
une valeur quantitative ; dans la case « Détermination de la CMI » vous devez remplir le résultat du
dépistage (S, | ou R) (Fig. 40).

Si vous désirez introduire pour ce méme antibiotique les résultats d’'une deuxieme méthode de
« Tests de diffusion » et de « Détermination de la CMI », ou si vous avez mis en évidence un germe

avec un autre phénotype antibiotique, vous pouvez cliquer sur l'icone (« Ajouter méthode »)
(Fig. 40).

CMon
() 0ui

Répondez-vous cette AB en routine ?

Ajouter méthode

Tests de diffusion \
Information Resultat

Charge |:| Diamétre

Méthode [ V] Bnt:
Directive: | hd Expert
Annge: Final:
Détermination de 1s CMI
Information Resultat
Méthade: [vitek 2 | Détermination de la CMI:
Directive: | v Brut:
Année: Expert

Lat number ] Final:
Soumettre : E

S — RO |

Fig. 40
Il s’ouvre maintenant un deuxieme champ pour répondre les résultats des méthodes de diffusion et
CMI (Fig. 41).
Mon
Répondez-vous cette AB en routine ? O ou
Ajouter méthode -
Tests de diffusion \
Information Resultat
Charge Diamétre -
Méthode |Autre (veuillez remplir la méthode dans le texte libre) | Brut:
Directive: s K Expert:
Année: Final:
Détermination de la CMI
Information Resultat
Méthode:- | | Détermination de la CMI- _
Directive: [ hd Brut:
Année: Expert:
Lot number: l:l Final:
Supprimer méthode - E
Tests de diffusion /
Information Resultat
Charge l:l Diamétre
Méthode [ v|Brut:
Directive: [ hd Expert: n
Année: Final:
Détermination de la CMI
Information Resultat
Méthode:- | | Détermination de la CMI- _
Directive: [ hd Brut:
Année: Expert:
Lot number: l:l Final:
Soumettre :
Fig. 41
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Si apres réflexion, vous ne souhaitez quand-méme pas de répondre une 2¢ méthode, vous pouvez

le supprimer a I'aide du bouton avec la poubelle E (« Supprimer méthode ») (Fig. 41).

Le bouton (« Ajouter méthode ») vous permet également d’introduire une 3¢, 4¢,...méthode

(Fig. 41).

Apres avoir introduit vos résultats pour le 1¢ AB, cliquez sur le deuxiéme (Fig. 42).

Répondez-vous cette AB en routine ?

Ajouter méthode -

Tests de diffusion
Information
Charge
Méthode
Directive:

Annge:

Détermination de la CMI
Information
Méthode:

Directive:
Année:

Lot number:

Soumettre : a

|Autre (veuillez remplir la méthode dans le texte libre)

[cLsl

Resultat

Diamétre

| Brut:

v Expert:

Final:

Resultat

W | Détermination de la CMI: _

b Brut:
Expert:
Final:

Fig. 42

Le 1¢ AB se ferme et le 2° s’ouvre (Fig. 43).

Répondez-vous cette AB en routine ?

Ajouter méthode -

Tests de diffusion
Information
Charge
Méthode
Directive:

Annge:

Détermination de la CMI
Information
Méthode:
Directive:

Année:

Lot number:

Soumettre : a
Fig. 43

Man

O Oui

Reprendre les données générales de ['AB précédent -

Resultat

[
<

Diamétre

| Brut:

hd Expert:

Final:

Resultat

“| Détermination de la CMI: [=

hd Brut:

i

Expert:

“Iﬁ [

Final:

De la méme fagon que le 1¢ AB vous pouvez maintenant introduire le 2¢ AB, puis les AB suivants. Si
vous ne testez pas certains antibiotiques en routine, vous pouvez ne pas les compléter.
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Parfois nous vous demandons de tester le ou les antibiotiques d’une certaine classe d’antibiotiques
que vous testez en routine. Dans ce cas cette classe est reprise dans la liste des AB a tester.
Cliquer sur la case a cb6té de cette classe et indiquer I'antibiotique voulu dans la liste déroulante

(Fig. 44).

La figure ci-dessous montre I'exemple pour les « Carbapénemes » avec « Ertapénéme » comme

AB de choix (Fig. 44). Cliquer ensuite sur (« Ajouter antibiotique ») (Fig. 44).

Répondez-vous cette AB en routine 7

Ajouter méthode :

Tests de diffusion
Information
Charge
Méthode
Directive:
Année:
Détermination de la CMI
Information
Méthode:
Directive:
Année:

Lot number:

Soumettre : a

Carbapénémes =
Imipénéme

Méropénéme
Doripénéme
Fig. 44

Répondez-vous cette AB en routine ?

Ajouter méthode -

Tests de diffusion
Information
Charge
Méthode
Directive:

Annge:

Détermination de la CMI
Information
Méthode:
Directive:

Annge:

Lot number:

Soumettre : a
Fig. 45 ~—

~| Ajouter Antibiotique :

|Autre (veuillez remplir la méthode dans le texte libre)

[cLsl

Ajouter Antibiotigue :

Reprendre les données générales de I'AD précédent :

\

L’antibiotique sélectionné s’ouvre alors de la méme fagon que les autres antibiotiques (Fig. 45).

Resultat
Diamétre
| Brut:
v Expert:
Final:
Resultat
~ | Détermination de la CMI:
v Brut:
Expert:
Final:

Supprimer antibiotique : E

Resultat
Diamétre =~ ]
| Brut:
v Expert:
Final:
Resultat
~| Détermination de la CM:
v Brut:
Expert:
Final:
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Vous pouvez évidemment tester plusieurs AB de la classe proposée.

Si vous le souhaitez, il vous est possible de tester et de répondre d’autres AB, que nous n‘avons
pas proposeés. A cette fin il suffit de cliquer sur la derniére case en bas de I'échantillon; une liste
déroulante avec toutes les classes d’antibiotiques s’ouvre (Fig. 46).

Carbapénémes = AjouterAntihiotique :
AjouterAnt\hiotique :

Aminoglycosides
1y Azoles antibactériennes
Azoles antimycotigues

Carbacéphemes

Carbapénémes

Céphalosporines 1e génération
Céphalosporines 2e génération ) Non
Céphalosporines 3e génération  |g 7 _
Céphalosporines 4e génération O oui
Céphalosporines 5e génération
Quinolones
Antibiotiques divers
Glycopeptides
Lincosamides Resultat
Macrolides Diamétre
Monobactames l:l
Nitrofuranes | V| Brut:
Oxazolidinones | v Expert:
Pénicillines
Polyénes Final:
Polymyxines
Polypeptides
Rifamycines Resultat

Sylfonamides ~| Détermination de la CMI: [= ™
Tétracvclines

Fig. 46

e I“I

Aprés le choix de la classe; (les « Lincosamides » dans I'exemple (Fig. 47)), vous choisissez

I'antibiotique (la « Clindamycine » dans I'exemple (Fig. 47)), vous cliquez sur l'icbne (« Ajouter
antibiotique ») et tout s’effectue de la méme maniéere que pour les autres antibiotiques.

Carbapénémes = Ajouter Antibiatique -

|Lincosam\des VHCIindamycine V‘AjouterAnt\hiot\que: \

Fig. 47

Le bouton avec la poubelle E (« Supprimer antibiotique ») vous permet a tout moment d’enlever
les antibiotiques que vous avez ajoutés (Fig. 45, Fig. 48).

Ajouter méthode - Reprendre les données générales de I'AB précédent : Supprimer antibiotique : E

Fig. 48

De cette fagon vous pouvez introduire les résultats des antibiogrammes pour tous les échantillons
pour lesquels ils ont été demandés.

Le bouton (« Reprendre les données générales de I'AB précédent ») (disponible a partir du 2¢
antibiotique par échantillon) vous permet de transférer les données ‘générales’ du dernier
antibiotique que vous avez introduit au suivant. Pour les « Tests de diffusion » il s’agit de la
« Méthode », la « Directive » et I'« Année »; pour les « Déterminations de la CMI» de la
« Méthode », la « Directive », I'« Année » et le « Numéro de lot » (Fig. 45, Fig. 49).

Ajouter méthode : Reprendre les données générales de 'AB précédent - Supprimer antibiotique : E

Fig. 49
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Le bouton E (« Soumettre ») (Fig. 45) apres chaque antibiotique vous permet d’effectuer des
sauvegardes intermédiaires. Vous ne devez évidemment pas effectuer un sauvegarde apres
chaque antibiotique individuel, mais nous vous conseillons de le faire de temps en temps étant
donné que le rapportage des résultats des antibiotiques est assez considérable et qu’il peut toujours
se produire un probleme qui cause la perte de votre connexion a linternet; si vous n’avez pas
effectué de sauvegarde intermédiaire vous perdez a ce moment toutes vos données et vous devez
recommencer dés le début.

Le texte libre en dessous de « Remarque de I'antibiogramme » (Fig. 50) vous permet d’introduire
des remarques, éclaircissements,...concernant les antibiogrammes dans leur totalité.

Remarques de l'antibiogramme:

Fig. 50

Aprés l'introduction de tous vos résultats, vous devez de toute fagon cliquer une derniére fois sur le

bouton @ (« Soumettre ») (Fig. 51) afin de sauvegarder toutes vos données.

Retour aux identifications (%) - *L'antibiogramme ne sera enregistré qu'aprés avoir cliqué sur soumetire. w’ @
Fig. 51

Aprés avoir introduits tous vos résultats, il vous est possible de les imprimer; pour ce faire vous
choisissez « Imprimer résultats » a la page d’accueil (Fig. 52).

Ensuite vous introduisez, a I'aide des listes déroulantes, I'enquéte et I'échantillon. Ici aussi, vous
pouvez choisir «Tous les échantillons de cette enquéte » ou pour chaque échantillon

individuellement. Cliquez ensuite sur (« Soumettre »).

EKE/EEQ Toolkit

MICROBIOLOGIE | Sélection du domaine > Impression des résultats

Entrer

. Imprimer résultats
Imprimer

Enquéte | v
Echantillon | v
—

Fig. 52

A la page suivante vous pouvez consulter tous les résultats que vous avez introduits (par
échantillon ou pour tous les échantillons de I'enquéte) (Fig. 53).

EKE/EEQ Toolkit

MICROBIOLOGIE | Sélection du domaine > Impression des résultats > Microbiologie

Entrer résultats
MICROBIOLOGIE > 2019/1

Date d'enquéte: 14/01/2019
Date de réception: 15/01/2019

Imprimer résultats

Culture M/3001 (Hémoculture)

Hémocultures prélevées chez une femme de 83 ans alitée souffrant de diabéte mellitus qui est transférée d'une maison de soin et de repos avec de la figvre et de la confusion
Nous vous demandons de traiter I'échantillon comme en routine : répondre I'identification jusqu’au niveau ol vous répondez en routine.

Germe #1

Technique utiisée pour ldentification ?
Maldi-Tof

Identification?

Identification compléte

Si identification compléte
DECHLOROMONAS denitrificans

Envoyez-vous une telle souche en routine & un autre laboratoire (de référence) ?

Fig. 53
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En bas de page vous avez la possibilité de créer un PDF B (“Exporter en PDF”) (Fig. 54) que
vous pouvez sauvegarder et/ou imprimer.

Si vous souhaitez modifier un résultat, il vous est possible de retourner a la page d’introduction de

résultats (« Aller a l'introduction des résultats ») (Fig. 54). Il vous est toujours possible de
modifier vos résultats tant que I'enquéte n’est pas cléturée.

B /
o~

Fig.

Si quelque chose n’était pas clair ou en cas de difficulté, n’hésitez pas a nous contacter via
EQAtoolkit@eciensano.be.

Kris Vernelen
Coordinateur EEQ MSP
Qualité des Laboratoires
Sciensano
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