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Le mot du Directeur

Madame,
Monsieur,

Ces dernières années, le CERVA a poursuivi avec brio sa mission de centre d’excellence et de référence 
en matière de santé animale et de sécurité de la chaîne alimentaire. Soucieux de servir au mieux les 
intérêts des citoyens, des professionnels et des autorités belges et internationales, nos collaborateurs 
ont maintenu le cap en poursuivant sans relâche leurs travaux et recherches scientifiques.

Le 2 mai 2017, dans le cadre d’une journée dédiée à la Belgique, Vytenis Andriukaitis, commissaire 
européen à la Santé et à la Sécurité alimentaire, nous a honorés de sa présence au cours d’une 
visite de travail officielle. Celle-ci s’est déroulée sur le site ucclois du CERVA, en présence de Maggie 
De Block, ministre fédérale de la Santé publique et des Affaires sociales, de Willy Borsus, ministre 
fédéral des Classes moyennes et de l’Agriculture, et d’une délégation de hauts fonctionnaires issus de 
diverses administrations actives dans le domaine de la santé au sens large.

Cette visite illustre l’importance, aux yeux des autorités belges et européennes, du rôle crucial du CERVA 
qui, par la performance et la fiabilité de ses travaux de recherche, contribue à garantir la sécurité de la 
chaîne alimentaire et le maintien de la santé humaine et animale à un haut niveau qualitatif.

À l’occasion de cette visite de travail, M. Andriukaitis a souhaité rencontrer à la fois des 
scientifiques du CERVA et de l’Institut scientifique de Santé publique (ISP), en raison de la 

complémentarité des activités des deux institutions, mais également dans l’optique de leur 
fusion, d’ici quelques mois, au sein d’un seul et même institut fédéral baptisé Sciensano.

Je vous remercie chaleureusement pour la confiance indéfectible que vous nous 
accordez depuis de nombreuses années déjà, et vous propose de survoler, au travers 
d’une sélection de thématiques, les principaux faits marquants qui ont jalonné la vie et 

les activités scientifiques du CERVA au cours de ces trois dernières années. 

Je vous souhaite une agréable lecture de ce récapitulatif et vous prie d’agréer, Madame, 
Monsieur, l’expression de ma plus haute considération.

Pierre Kerkhofs
Directeur général du CERVA
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Nos réalisations

Maladies épizootiques
Le CERVA s’emploie activement à protéger les cheptels de l’introduction d’une ou plusieurs maladies 
épizootiques en Belgique. Nos travaux ont entre autres porté sur les maladies induites par les capripox 
chez les ovins, les caprins et les bovins, avec une attention toute particulière à la dermatose nodulaire 
contagieuse (LSD), actuellement en pleine expansion. 

Réalisées aux niveaux national et international, notamment en collaboration avec le Maroc, nos études 
ont été soutenues par des bailleurs de fonds nationaux, européens et internationaux. Elles ont permis 
une meilleure compréhension de la situation épidémiologique et des aspects liés à la transmission du 
virus responsable de la dermatose nodulaire contagieuse (LSD). Nos chercheurs sont par exemple 
parvenus à caractériser le meilleur vaccin à utiliser en cas d’introduction, tout en le couplant avec le 
test de diagnostic le plus indiqué. 

À partir de 2015, ils ont comparé l’efficacité et la sécurité des vaccins et étudié la transmission du 
virus LSD, tâche qu’ils poursuivent encore à ce jour. Nos équipes ont également développé un test 
de discrimination entre animaux infectés et vaccinés (DIVA). Ces travaux scientifiques ont assis la 
reconnaissance internationale du CERVA dans ce domaine, et légitimé sa candidature en vue de 
l’obtention du statut de Laboratoire européen de référence pour les maladies causées par les capripox. 
Nos efforts ont été couronnés de succès et la mission de Laboratoire européen de référence pour la 
dermatose nodulaire contagieuse (LSD) a été officiellement octroyée au CERVA, le 1er janvier 2017.
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Fièvre aptheuse
Dans le cadre de la stratégie européenne ‘Prevention is better than 
cure’ (mieux vaut prévenir que guérir), la vaccination contre le virus 
de la fièvre aphteuse reste une priorité sanitaire et vétérinaire. Faisant 
suite à nos travaux sur la mesure in vitro de l’efficacité des vaccins, nous 
avons étudié le développement de molécules antivirales permettant 
de bloquer la réplication du virus dans l’attente du développement de 
l’immunité active chez les animaux infectés. Ces études ont été menées en 
partenariat avec la KULeuven, l’Institut Rega et l’entreprise Aratana. 

Afin de rester en contact direct avec les régions du monde où le virus de la fièvre aphteuse sévit, 
le CERVA a participé à un projet de jumelage encouragé par l’Organisation des Nations unies pour 
l’alimentation et l’agriculture (FAO). Celui-ci a été réalisé entre 2014 et 2017 avec l’Institut national 
vétérinaire du Nigeria, ainsi qu’avec le Botswana. De même, nous avons établi une collaboration avec 
le Burundi et nous soumettrons un nouveau projet à l’Organisation mondiale de la Santé animale (OIE) 
d’ici la fin de cette année.

Fièvre catarrhale du mouton 
La fièvre catarrhale ovine, ou maladie de la langue bleue, est une maladie virale affectant les ruminants 
domestiques et sauvages. Elle est transmise par l’intermédiaire de moustiques du genre Culicoides. 
Le sérotype 8 de ce virus – qui avait circulé de manière épidémique en Europe du nord entre 2006 et 2009 

– a fait sa réapparition en France dans le département de l’Allier en août 2015. Les épidémiologistes 
du CERVA ont alors été sollicités pour évaluer les différents dispositifs de vaccination à 

envisager, sur la base d’une analyse  coûts/bénéfices de chaque stratégie vaccinale 
appliquée aux diverses situations de nos cheptels belges. 
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Grippe aviaire
Le virus hautement pathogène de la grippe aviaire du 
type H5N8 a fait une nouvelle apparition en Europe fin 
2016, sous une forme évoluée et mieux adaptée à la 
faune sauvage. En réponse à ces premières apparitions 
européennes, les autorités belges ont imposé des mesures 
préventives complémentaires aux éleveurs professionnels 
et amateurs. Une vigilance clinique accrue a également été 
décrétée, tant pour les volailles domestiques que pour les 
oiseaux sauvages. En dépit de ces mesures, quelques cas du 
virus H5N8 ont été observés en Belgique, en février et mars 2017  
lors d’une première vague, puis en juin 2017 lors d’une seconde. 

Nos chercheurs sont parvenus à relier la plupart des contaminations observées en juin à l’achat 
d’animaux vivants vendus sur des marchés. Le Laboratoire européen de référence a procédé à une 
série de séquençages en vue d’une analyse phylogénétique. Celle-ci a révélé la présence d’au moins 
deux contaminations indépendantes survenues en février/mars. Elle a également mis en avant un 
lien étroit entre les souches provenant des échantillons prélevés en Belgique au mois de juin, et les 
souches ayant circulé au Grand-Duché de Luxembourg et au Royaume-Uni (où les derniers cas avaient 
été observés fin mai). 

Ces résultats démontrent l’importance du travail réalisé par le CERVA et les Laboratoires nationaux de 
référence (LNR) dans la mise en évidence, la caractérisation moléculaire et l’épidémiologie d’agents 
pathogènes majeurs.

Maladies vectorielles
Dans le sillage de l’épidémie du virus de Schmallenberg et du retour du sérotype 8 du virus de la fièvre 
catarrhale ovine (BTV8), le CERVA s’est montré particulièrement actif en matière de recherches sur les 
maladies vectorielles. À titre d’exemple, nos experts ont étudié le rôle des vecteurs dans la dermatose 
nodulaire contagieuse ou encore la pathogénie et la transmission du virus de l’encéphalite japonaise 
(JEV) chez le porc. 

En qualité de Laboratoire national de référence pour le Virus du Nil occidental chez les oiseaux, notre 
service de Virologie aviaire a identifié les premières souches observées chez les merles et les rapaces 
en Belgique. Ils ont également effectué le suivi de l’épidémie du virus Usutu.
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Maladies enzootiques
Le CERVA héberge le Laboratoire national de référence pour les maladies enzootiques. Mandatés 
par les autorités compétentes, nos experts s’assurent de la qualité des diagnostics réalisés dans les 
centres de première ligne, tels que DGZ Vlaanderen et l’ARSIA. Ils peuvent par exemple décertifier 
certains réactifs de diagnostic utilisés, mais également réaliser des tests interlaboratoires aux niveaux 
belge et européen. C’est le cas, par exemple, pour la rhinotrachéite infectieuse bovine (IBR), maladie 
dont la déclaration est désormais obligatoire, ou pour la diarrhée virale bovine (BVD), pour laquelle un 
programme d’éradication a été lancé en janvier 2015.

Sur le plan de la certification des kits de diagnostic, les processus sont actuellement bien intégrés au 
sein de chaque laboratoire. Ainsi, dans le cadre des plans de lutte officiels contre l’IBR et la BVD chez 
les bovins, notre service ‘Maladies enzootiques et (ré)émergentes’ a effectué les certifications initiales 
ou complémentaires des kits diagnostiques utilisés sur le terrain en 2016. Nos experts ont également 
contrôlé une cinquantaine de lots.

Tuberculose bovine
Avec l’apparition de nouveaux foyers dans des exploitations bovines et des élevages d’alpagas, la 
tuberculose bovine est restée au centre des préoccupations. Par leurs travaux de typage moléculaire et 
d’épidémiologie, nos chercheurs sont parvenus à établir un lien entre ces nouveaux foyers et la faune 
sauvage, d’une part, et l’importation d’animaux en provenance de pays à forte prévalence, d’autre part. 
En validant des méthodes diagnostiques innovantes offrant de nouvelles perspectives en matière de 
dépistage, nos scientifiques ont également joué un rôle majeur au sein du groupe de travail ‘Tuberculose’ 
organisée par l’Agence fédérale pour la Sécurité de la Chaîne alimentaire (AFSCA). La contribution 
du CERVA a en effet permis d’adapter le programme de surveillance de la tuberculose bovine à la 
situation épidémiologique et aux enjeux économiques actuels au sein des exploitations. 

Enfin, le CERVA a obtenu le financement d’un projet pilote en partenariat avec l’ARSIA et DGZ 
Vlaanderen, dont l’objectif est d’évaluer le test de détection de la cytokine IFNg en guise d’alternative à 
l’intradermoréaction pour détecter les animaux positifs.

Brucellose et fièvre Q
Autre marque de confiance dans l’expertise du CERVA, l’Institut national d’Assurance Maladie-Invalidité 
(INAMI) a plébiscité notre institution pour héberger le Centre national de référence de deux zoonoses 
majeures, la brucellose et la fièvre Q. Outre notre mission de Laboratoire national de référence pour 
la sécurité de la chaîne alimentaire, cette désignation par l’INAMI est incontestablement un signe 
supplémentaire de l’importance de nos missions au service de la santé publique. Signalons enfin qu’un 
workshop international dédié à la fièvre Q a été organisé au CERVA dans le cadre du projet Med-Vet-Net.



RAPPORT
ANNUEL

2015-2017

Nos réalisations

La science au service de la sécurité de la production alimentaire 
et de la santé animale

Salmonellose 
Comptant parmi les agents zoonotiques les plus néfastes, la salmonellose porcine est une véritable 
source de préoccupation pour les autorités sanitaires et vétérinaires belges, raison pour laquelle nos 
scientifiques collaborent activement avec elles au développement d’un programme d’éradication dans 
les exploitations. L’objectif de cette collaboration étroite est évidemment d’améliorer encore la qualité 
sanitaire de la viande de porc.

La salmonellose aviaire reste la deuxième zoonose la plus importante rapportée en Belgique. Les 
autorités ont donc entrepris un programme de surveillance de ce pathogène dans les élevages 
de volailles, en consacrant une attention toute particulière à la résistance des germes isolés aux 
antibiotiques. Cette résistance étant susceptible d’impacter les traitements antibiotiques administrés 
aux humains, ce programme de surveillance est devenu obligatoire au niveau européen. Nos 
scientifiques ont joué un rôle majeur dans la mise en œuvre de ce programme au niveau belge. Dans 
cette optique, ils ont apporté une contribution significative dans l’étude de la résistance de la bactérie 
Staphylococcus aureus à la méticilline (MRSA). 

Maladies des abeilles
Nos experts ont mis au point des tests microscopiques et moléculaires efficaces pour la plupart des 
maladies réglementées. Ils ont également pris une part active dans la coordination du nouveau projet 
HealthyBee, lequel vise à apporter un support scientifique aux apiculteurs. 

Réactivité – Proactivité
Dans le cadre de la nouvelle législation de lutte contre les infections à Mycoplasma gallisepticum 
(CRD), notre service ‘Maladies bactériennes’ a validé le test PCR qui sera utilisé pour le dépistage 
sur le terrain. Faisant face à une rupture de stock de coffrets de diagnostic BTV, le service ‘Maladies 
vésiculeuses et exotiques’ a réalisé une validation d’urgence pour permettre aux laboratoires de 
première ligne de disposer de réactifs de diagnostic validés. À la demande du secteur, nos scientifiques 
du service ‘Zoonoses bactériennes des animaux de rente’ ont effectué une validation sur le lait pour le 
diagnostic sérologique de la Paratuberculose.

Dans le domaine des maladies touchant les petits ruminants, notre laboratoire a par ailleurs réalisé une 
analyse de la prévalence, de la variation génétique et de la transmission inter-espèces des lentivirus 
ovins et caprins (Visna-Maedi et CAEV). Leurs travaux avaient pour but  d’améliorer le diagnostic et de 
soutenir le programme de contrôle volontaire de ces affections en Belgique.
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Nanomatériaux
Dans le domaine de la sécurité de la chaîne alimentaire, la caractérisation physico-chimique des 
nanomatériaux constitue un axe important de nos recherches scientifiques. En effet, alors que les 
nanomatériaux sont de plus en plus utilisés dans différentes applications industrielles, entre autres 
dans l’alimentation, les autorités sanitaires disposent d’un bagage scientifique insuffisant pour élaborer 
des normes garantissant la sécurité des utilisateurs et des consommateurs. 

La mission des scientifiques du CERVA se concentre essentiellement sur l’utilisation des nanomatériaux 
dans la chaîne alimentaire. Leurs travaux se déroulent dans le cadre de collaborations européennes 
(DG SANTÉ, EFSA, JRC) et combinent des analyses chimiques très poussées et la caractérisation 
physique des nanoparticules grâce à la microscopie électronique. 

Entamé en 2016 grâce à un financement du SPF Santé publique, le projet ‘Nanofood@’ vise à 
déterminer les caractéristiques physiques et chimiques des nanomatériaux présents dans trois additifs 
alimentaires courants : le dioxyde de titane (E171), l’argent (E174) et l’or (E175). L’EFSA a récemment 
confirmé sa participation financière à la poursuite de ce projet. Par cette marque de confiance, l’EFSA 
salue la solide expertise du CERVA dans la recherche sur les nanomatériaux.

Mycotoxines
Nos scientifiques ont contribué activement à une formation internationale intitulée BTSF (Better Training 
for Safe Food) dans le domaine des mycotoxines et de leur caractérisation de laboratoire. Le premier 
cycle a été donné en 2015 au CERVA et le suivant, en 2016, s’est déroulé à Rome. La participation du 
CERVA a par ailleurs été renouvelée pour les années 2017 et 2018. 

Nos spécialistes en mycotoxines ont également participé avec succès, au niveau du Comité européen 
de normalisation (CEN), à la standardisation de l’analyse chimique de la détection de citrinine dans 
l’alimentation grâce à la méthode ‘liquid chromatography tandem mass spectrometry’ (LC-MS/MS).

Enfin, nos travaux sur la préparation à grande échelle de normes d’analyse de mycotoxines ont été 
reconnus par la Shanghai Academy of Agricultural Sciences (SAAS) avec laquelle nous avons signé un 
accord-cadre de collaboration et avons réalisé deux missions d’échange en 2016 et 2017.
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Publications, initiatives et participations scientifiques
Ces trois dernières années, le nombre de publications est resté stable comparé aux années précédentes. 
Néanmoins, nous avons intentionnellement décidé de mettre l’accent sur les nouvelles technologies. 
À titre d’exemple, en 2016, notre plateforme moléculaire a publié 16 articles en collaboration avec les 
laboratoires de référence, ces articles reposant sur la technologie du ‘Next Generation Sequencing’ 
(NGS ou séquençage de nouvelle génération). De même, le CERVA a organisé deux workshops du 
réseau Epizone sur la bio-informatique et le NGS dans le cadre d’un projet sur les coronavirus.

Nous avons également organisé deux symposiums sur la santé animale en 2016 et 2017, dédiés à 
des thématiques telles que le ‘Protocole avortement’ et les ‘Maladies virales bovines enzootiques et  
(ré)émergentes’. Ces symposiums, auxquels des orateurs étrangers ont été invités, ont connu un succès 
retentissant. Ils ont réuni de nombreux acteurs de la santé animale, comme l’AFSCA, l’ARSIA, DGZ 
Vlaanderen, les Universités et des experts du Grand-Duché de Luxembourg. 

Avec ERA-SURV, les Laboratoires nationaux de référence font partie intégrante de la nouvelle plateforme 
de surveillance Plasur. Coordonné par l’AFSCA, ce projet vise à rédiger un protocole entre les partenaires 
publics, privés et les organisations sectorielles concernés par l’épidémiologie vétérinaire et la santé 
publique (pour la partie consacrée aux zoonoses).

Le CERVA est également intégré au groupe de travail ‘Wildlife’ organisé par l’AFSCA et les Régions. Ce 
projet vise à mieux structurer la surveillance des maladies touchant la faune sauvage en Belgique, afin 
d’en accroître l’efficacité.

Enfin, la coopération entre le CERVA et l’ANSES (Agence française de sécurité sanitaire de l’alimentation, 
de l’environnement et du travail) s’est poursuivie à divers niveaux. Dans cette optique, la visite en 2016 de 
la ‘Direction générale adjointe aux laboratoires’ fut l’occasion de passer en revue nos axes de collaboration 
existants, afin de les renforcer et d’en identifier de nouveaux. Le renouvellement, pour trois années 
supplémentaires, de notre convention-cadre de collaboration a été officialisé le 19 septembre 2017.

Collaborations Universitaires
En août 2016, le CERVA a organisé une rencontre avec le FARAH, structure de recherche au sein de la 
Faculté de Médecine vétérinaire de l’Université de Liège, afin d’établir des synergies et complémentarités. 
Deux axes de collaboration ont déjà pu être dégagés : la (ré)intégration du CERVA dans l’école doctorale 
vétérinaire et une collaboration dans le cadre du master de spécialisation en ‘Gestion intégrée des Risques 
sanitaires dans les Pays du Sud’ (GIRISS) organisé par l’Institut vétérinaire tropical de l’Université de 
Liège. Par ailleurs, nous participons également au pôle de recherche en infectiologie de l’Université de 
Namur (Narilis). 
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Sciensano

Le CERVA et l’Institut scientifique de Santé publique (ISP) fusionneront au cours des prochains mois 
pour donner naissance à un nouveau centre fédéral de recherche baptisé Sciensano. 

Avec la naissance de cette nouvelle institution en ligne de mire, et dans le cadre du programme Horizon 
2020 de l’Union européenne, le CERVA et l’ISP ont participé à la construction et la soumission du projet 
européen de recherche commun (European Joint Project) baptisé ‘One Health’. Soumis en février, cet 
ambitieux projet a été sélectionné en juin 2017 et démarrera en janvier 2018.

En matière de sécurité chimique de la chaîne alimentaire, les services concernés du CERVA et de 
l’ISP ont également unis leurs forces pour répondre à l’appel d’offre de l’AFSCA visant à attribuer 
deux mandats de Laboratoire national de référence (LNR). Les deux candidatures soumises ont été 
acceptées. Elles concernaient les ‘Matériaux de contact alimentaire, Métaux lourds et Nanomatériaux’, 
d’une part, et les ‘Mycotoxines, Toxines végétales et Toxines marines’, d’autre part.

Enfin, soulignons que la collaboration étroite entre nos scientifiques et leurs homologues de l’Institut 
scientifique de Santé publique (ISP) permettra de développer une approche coordonnée de l’analyse du 
phénomène de l’antibiorésistance. Au sein de Sciensano, ils continueront de poursuivre plusieurs objectifs 
communs, comme la diminution de la consommation d’antibiotiques dans les élevages et les hôpitaux ou 
l’amélioration de l’efficacité thérapeutique des traitements antibiotiques en médecine humaine. 
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